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RESUMO

Triplas hélices sao estruturas formadas pela interacdo entre duas fitas de
DNA e uma fita de RNA (DNA:DNA:RNA). Este trabalho buscou encontrar
interacdes em tripla hélice com impacto significativo na regulacao génica
d a Saccharomyces cerevisiae. A linhagem utilizada neste estudo foi a
BMAG64-1A, uma linhagem capaz de crescer em concentragao de 30% de
etanol. Para realizar a busca dos sitios de interacao dos IncRNAs-DNA, foi
utilizado o software Triplexator, no qual sequéncias dos IncRNAs e as
regides promotoras desta linhagem foram usadas como inputs. Os
resultados que apresentavam genes e IncRNAs com expressao diferencial
foram selecionados. Em seguida, foi realizada uma analise utilizando um
time-course, evidenciando 48 interagdes significativas. O transcr 19008
apresenta interacdo com a regido promotora do gene YLRO19W, envolvido
no mecanismo de resposta ao stress. Além disso, este gene esta down-
regulado apenas na BMA64-1A dentre 5 outras estudadas que possuem
menor tolerancia ao etanol, indicando que o transcr 19008 pode estar
silenciando este gene. Outro resultado interessante foi a interagdo do
transcr 3150 na regiao promotora do gene YBR154C. Este sitio estd
localizado em uma regido rica em TFBS e préximo a possiveis TATA-box e
CAAT-box. Este gene é uma subunidade da RNApol, e ndo apresenta
expressao diferencial na BMA64-1A, ao passo que estad down-regulado nas
demais linhagens. Este estudo é precursor no papel dos IncRNAs de S.
cerevisiae quento ao impacto da formacao das triplas hélices atuando
sobre a expressao diferencial, sendo entdo potencial moléculas chave na
regulacao do metabolismo.
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