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RESUMO

A Niemman pick tipo C-1 (NPC1) tem sido objeto de estudos devido ao seu
potencial para emagrecimento em humanos e diminuição de doenças
ligadas ao excesso de colesterol oriundo da dieta. Atuando como uma
proteína carreadora de colesterol para dentro dos enterócitos, ela tem
papel fundamental na formação de quilomícrons e processamento do
colesterol nos hepatócitos, influenciando em diversos outros mecanismos
regulatórios do metabolismo de esteroides. Apesar da extensa bibliografia
sobre o perfil lipídico de outros artrópodes, pouco se sabe sobre
carrapatos. Estudos mostram que o corpo gorduroso de Rhipichephalus
(Boophilus) microplus adultos apresenta colesterol e éster de colesterol,
atuando de forma ativa na ovogênese.Nesses ectoparasitas, bem como
outros artrópodes, os esteróis têm papel fundamental na produção
hormonal da 20-hidroxiecdisona, como em outros hormônios. Com o
balanço energético dependente de lipídio a busca por mecanismos de
bloqueio da entrada de colesterol se tornam possíveis ferramentas de
controle da população de carrapatos, uma vez que a produção endógena
é inexistente e dependem obrigatoriamente da absorção na alimentação.
O objetivo desse trabalho foi localizar a NPC1 no genoma de Ixodes
scapularis e R. (B.) microplus, descrever os domínios conservados e
avaliar o grau de similaridade entre as sequências de aminoácidos quando
comparadas a outras espécies. A sequência proteica da NPC1 de R. (B)
microplus e Ixodes scapularis foram identificadas utilizando delineamento
de arquivos de database através do BLASTp tendo por modelo a NPC1 de
Homo sapiens sapiens (BAQ08368.1). O programa InterProScan versão
5.61-93.0 foi utilizado na determinação dos domínios conservados. A
montagem do cladograma se deu através do programa MEGA 10, após a
pesquisa por sequencias homólogas utilizando o BLASTp. Foi localizada a
sequência de aminoácidos do Riphicephalus (Boophilus) microplus,
XP_037277806.1, e Ixodes scapularis, XP_029844129.2. A sequência
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gerada de I. scapularis apresentou 1247 aminoácidos e de R. (B.)
microplus apresentou 1433 aminoácidos. A similaridade entre as proteínas
homólogas foi superior a 50% em sua maioria, mostrando a presença dos
domínios conservados e alterações moleculares singulares a cada
espécie. Ambas as sequências apresentaram domínios NPC1 na porção
amino-terminal e um domínio de ligação de esteroides característico dos
transportadores de colesterol. A partir desses resultados, é possível que
mecanismos envolvendo a NPC1 como alvo sejam mais estudados para
frear o metabolismo dos carrapatos. Dados de cristalografia dessa
proteína podem cooperar no entendimento de sua função e procura de
novas técnicas a partir dos dados aqui encontrados.
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