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INTRODUCAO

A COVID-19 é a doenca respiratoria causada pelo novo coronavirus, 0 SARS-CoV-2, que afeta, atualmente, milhdes de
pessoas em todo 0 mundo e representa grave problema de saude publica. A doenca apresenta manifestacdes clinicas variadas,
Influenciadas pela resposta imunologica, presenca de comorbidades, habitos sociais e fatores genéticos. O SARS-CoV-2 é um
virus de RNA de fita simples, composto por proteinas de pico transmembranar. O mecanismo de infeccao viral é realizado pela
proteina Spike, da superficie do envelope viral, que se liga a enzima conversora da angiotensina 2 (ACE2), nas células
humanas, e depois é clivada pela serina protease transmembrana tipo 2 (TMPRSS2). A seqguir, a interacdo do envelope viral com
a membrana da célula hospedeira permite a entrada viral nas células humanas e, portanto, desempenha papel importante na
Infeccdo por SARS-CoV-2 e na progressao da doenca. Assim, a variacdo genética, dos genes que codificam essas enzimas,
pode modular a predisposi¢ao de um individuo a infeccao nelo virus.
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Figura 1. Particula viral do SARS-CoV-2.

OBJETIVOS

Discutir as variantes genética dos genes codificadores das enzimas ACE2 e TMPRSS2 na patogénese da COVID-19.
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RESULTADOS

Autor e Ano Amostra/ Populacéo analisada Dados Obtidos
Burguefio, et  Avaliacdo de biopsias de mucosa de pacientes com Moléculas ACE2 e TMPRSS2 expressas no ileo,
al., 2020 doenca inflamatdria intestinal. colon e nas células epiteliais intestinais.
Maya, et al., Investigacdo de 36.339 voluntarios e 178 fendtipos As variantes desempenham papel importante em
2020 quantitativos, provenientes de parametros bioquimicos, casos de trombocitopenia, hipertensao e inflamacao

em relacdo a 1.273 variantes geneticas localizadas nos crbnica, observados nos casos mais graves da

genes ACE2 e TMPRSS2 ou proximidades. COVID-109.
Pan, et al., Analise de transcriptoma, em amostras de sémen. Expressdo esparsa de ACE2 e TMPRSS2 no testiculo
2020 de homens diagnosticados com COVID-19, com

quase nenhuma expressao genetica sobreposta.

Ziegler, etal., Conjunto de dados de sequenciamento de RNA de Identificacdo da presenca de ACE2 e TMPRSS2 em
2020 células humanas nos epitélios do pulméo e do intestino pneumacitos pulmonares, enterocitos ileais e células
delgado. secretoras caliciformes nasais.

CONCLUSAO

As enzimas ACE2 e TMPRSS2 sao expressas em determinados orgdos e foram sugestivas de fator de causalidade na COVID-19.
Assim, a compreensdo do mecanismo de infeccdo viral, por meio das variantes genéticas dos genes ACE2 e TMPRSS2, em
diferentes fenotipos humano, é importante para explicar a variabilidade das manifestacdes sintomaticas e a gravidade da COVID-
19. Dessa forma, mais estudos genéticos, em pacientes com COVID-19, sdo necessarios para avaliar os efeitos dessas e de outras
variantes genéticas nos genes envolvidos na infeccdo por SARS-CoV-2, como forma de fornecer medidas de prevencao e
contribuir para o desenvolvimento de novos tratamentos.
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